
ОТЗЫВ

на автореферат диссертации Соболева Ивана Андреевича

«Изменчивость поверхностных гликопротеинов виру-

сов гриппа А(H3N2) и B, циркулировавших на терри-

тории азиатской части РФ с 2008 по 2013 гг.», пред-

ставленную на соискание ученой степени кандидата биологи-

ческих наук по специальности 03.02.02 – вирусология.

Диссертационная работа Ивана Андреевича Соболева посвящена актуальной проблеме

– изменчивости поверхностных гликопротеинов (гемагглютинина – НА и нейраминидазы –

NA) вирусов гриппа. Изменчивость поверхностных гликопротеинов, приводит к тому, что

те вирусы гриппа, которые не нейтрализуются или слабее нейтрализуются антителами

организма–хозяина, сохраняются естественным отбором как более приспособленные. Та-

ким образом, изменчивость НА и NA сезонных (эпидемических) штаммов вируса гриппа

приводит к ежегодным подъемам заболеваемости, сопряженным со значительной нагруз-

кой на учреждения системы здравоохранения.

В экспериментальной части исследования была выполнена наработка изолятов ви-

руса гриппа на чувствительной культуре клеток MDCK, выделение РНК вируса грип-

па, секвенирование методом Сэнгера. Кроме того, в реакции торможения гемагглютина-

ции были исследованы антигенные свойства выделенных штаммов. В аналитической ча-

сти работы Соболевым И.А. было определено генетическое разнообразие вирусов гриппа

A(H3N2) и B, проведен анализ аминокислотных замен, установлены филогенетические

связи исследованных штаммов. Таким образом, используя разнообразные вирусологиче-

ские, молекулярно-биологические и компьютерные методы исследования и анализа, автор

охарактеризовал изменчивость НА и NA штаммов вирусов гриппа А(H3N2) и B, выделен-

ных на территории азиатской части Российской Федерации.

Автором показано, что генетическое разнообразие вирусов гриппа A(H3N2), циркули-

ровавших в азиатской части РФ с 2008 г. по 2013 г., было представлено в эпидемический

сезон 2008-2009 гг. штаммами клады Brisbane/10, в 2010-2011 гг. – штаммами подгруппы

1 клады Perth/16, в 2011-2013 гг. - штаммами подгрупп 3В, 3С и 3С.3 клады Victoria/208.

Генетическое разнообразие вирусов гриппа В, циркулировавших в азиатской части РФ с

2008 г. по 2013 г., было представлено в эпидемический сезон 2008-2009 гг. штаммами кла-

ды 1А генетической линии B/Victoria, в 2010-2011 гг. – штаммами 1B генетической линии

B/Victoria, в 2011-2012 гг. - штаммами клады 1А генетической линии B/Victoria и клады 3

генетической линии B/Yamagata, в 2012-2013 гг. – штаммами клады 2 генетической линии

B/Yamagata. Таким образом, в течение эпидемического сезона 2009-2011 гг. вирусы гриппа

A(H3N2) и B в азиатской части РФ не обнаруживались. Известно, что вирус гриппа типа В

представлен двумя генетическими линиями: B/Yamagata и B/Victoria. Согласно результа-

там, полученным Соболевым И.А., за рассматриваемый период (2008-2013 гг.) совместная
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